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  ABSTRACT    

 

Infectious bronchitis (IB) is a highly contagious disease, that affects chickens of all ages, and its 

risk and losses resulting from infection is greater in young birds. The disease is common 

throughout the world where chickens are produced commercially, and it appears in the field as a 

respiratory condition associated with a decrease in egg production , delayed growth and changes in 

the characteristics of laying hens. Pathological anatomy shows lesions in the bronchi, kidneys and 

egg production organs. This disease  has several forms: respiratory, renal and reproductive form. It 

causes respiratory dysfunction , renal damage and decrease in egg production.   The Infectious 

Bronchitis Virus (IBV) belongs to the family Coronaviridae. It has an envelope of  S and M 

glycoproteins. IBV is an enveloped virus with a single-stranded, positive-sense RNA genome. 

Reverse transcription PCR technology is an effective technique for IBV detection, and compared to  

traditional detection methods PCR-based techniques are both sensitive and fast. This research was 

conducted to identify the infectious bronchitis virus with group specific primers of avian 

Coronaviruses in Coastal Area of Syria. 50  histological samples from broiler flocks were collected 

from eleven commercial broiler flocks and these samples were used for RNA extraction. General 

primers included XCE2+ and XCE2- that amplify all IBV serotypes were used. Primers MCE1+, 

BCE1+ and DCE1+ was used for amplifying the specific nucleotide sequence of Massachusetts, 

4/91 and D274 serotypes, respectively. The results of this study showed that 80% of the sampled 

flocks were positive to IBV by RT-PCR. Moreover, the Massachusetts was the identified serotype 

of infectious bronchitis virus. The results provide the first molecular evidence for the presence of 

infectious bronchitis virus and Massachusetts, 4/91, D274 serotypes in Syria. 
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 تحديد بعض الأنماط الوراثية لفيروس التياب القصبات المعدي 
 RT-PCRالمنتشرة في مزارع دجاج المحم في سورية باستخدام
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 (2012/  10/  21قبل لمنشر في  . 2012/  3/  10تاريخ الإيداع )   
 

 ممخّص  
من الأمراض المعدية الوبائية التي تصيب الدواجن  Infectious Bronchitis( IBالتياب القصبات اليوائية المعدي )

بكافة الأعمار، وتكون خطورتيا والخسائر الناتجة أـكبر عند الطيور الفتية. ينتشر المرض  في جميع أنحاء العالم حيث 
نتاج الدواجن المكثفة. المرض حقميا كحالة تنفسية تترافق بانخفاض إنتاج البيض وتغير يظير   تتركز صناعة وا 

مواصفاتو عند الدجاج البياض، وتبيّن الصفة التشريحية المرضية آفات في القصبات والشعب اليوائية وفي الكميتين وفي 
وسات الفير  فصيمةإلى   Infectious Bronchitis Virus (IBV)ينتمي الفيروس المسبب  تاج البيض.أعضاء إن
 خاصة بالحمة. Mو    Sغلاف مكون من بروتينات سكرية بنيوية  وىي ذات  .Family Coronaviridaeالتاجية 
          حمزوني.                                                      والقفيصة ذات تناظر  وحيد السمسمة الإيجابية، RNAجينوم 
  بالمقارنة مع طرق الكشف التقميدية  IBVتقنية فعالة لكشف    RNAالتي تعتمد عمى النسخ العكسي لمـ  PCRتقنية الـ

تم إجراء البحث لكشف وتحديد أنماط فيروس   بأنيا حساسة و سريعة.  PCRتعرف التقنيات المستندة عمى الـ و
ية المتخصصة بالفيروسات التاجية الطيرية، التياب القصبات اليوائية المعدي باستخدام مجموعة من البادئات النوع

آفات واضحة من مزارع دجاج المحم المشتبو  تظير أعينة مرضية من الأعضاء التي   50وليذا اليدف جُمعت  
من ىذه العينات، استخدمت  RNAبإصابتيا  بالمرض في مناطق مختمفة من سورية. لاستخلاص الحمض النووي  

 .  IBVالتي تكاثر أو تنسخ كل الأنماط المصمية لمـ +XCE2 و -XCE2بادئات عامة تتضمن 
لمتسمسل النكميوتيدي الخاص بالأنماط المصمية:  +DCE1و  +MCE1  ،BCE1استخدمت البادئات التالية: +و 

 عمى الترتيب. D274، و 4/91ماساتشوسيتس ، 
. وبيّنت أيضاً أن    RT_PCRباستخدام تقنية  IBV% من العينات إيجابية لمـ80أظيرت نتائج ىذه الدراسة أن    

النمط المصمي الماساتشوسيتس ىو النمط الشائع لفيروس التياب القصبات اليوائية المعدي في سورية،  وتقدم النتائج 
 .D274و   4/91،  سلوجود الفيروس بالأنماط الثلاث ماساتشوسيت اً جزيئي دليلاً 

 .RT-PCRتقنية : فيروس التياب الشعب المعدي، الأنماط الوراثية، الكممات المفتاحية
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 ة:مقدم
يصيب الدواجن،  اً وحاد اً خطير  اً مرض Infectious Bronchitis (IB) مرض التياب الشعب اليوائية المعدي   د  عيُ    

موجود ومنتشر في جميع ، وىو   IBV Infectious Bronchitis virusيسببو فيروس التياب الشعب اليوائية المعدي 
أنحاء العالم. ويصيب بالدرجة الأولى الجياز التنفسي والكمى والجياز التناسمي  مسببا خمل تنفسي وتمف كموي 

مرض ميم اقتصاديا  IB الـ(. Liu et al., 2006; Cavanagh, 2007وانخفاض في انتاج البيض  )
(Cavanagh, 2005 ووفقا لخصائص الجينوم، يصنف العامل المسبب ،)IBV  تحتgammacoronavirus   ،

. يتكون جينوم الفيروس من بروتينات بنيوية وغير بنيوية تشفر أجزاء Nidovirales، صف  Coronaviridaeفصيمة 
، Mالغشاء الداخمي  ، بروتينE، بروتين الغلاف S1, S2المورثة. تتضمن البروتينات البنيوية: بروتينات الشويكة 

 N     (King and Cavanagh, 1991; Lai and Cavanagh, 1997 .)بروتين الغشاء النووي الفيروسي 
عبارة عن بروتين سكري يمعب دور رئيسي في ارتباط الفيروس والتنوع  الوراثي لمفيروسي وتحديد الاجسام   S1إن 

في تحديد الأنماط الوراثية الفيروسية الجديدة ومن الممكن أن  S1المضادة.  تستخدم التنوعات في البروتين السكري 
معطمة عند  IBVمعظم عترات إنّ (. Valastro et al., 2016تستخدم في تحديد الاستجابة المضادة لمفيروسات)

 ph:6-7.3  (Cowen andدقيقة، ولمفيروس القدرة عمى البقاء عمى قيد الحياة في درجة  90مئوية لمدة  45الدرجة 
Hitchner, 1975.)  لفيروسIBV  مجموعة واسعة من العوائل البرية بين أنواع الطيور، لكن حساسية الطيور لعترات

(، وتعتبر الطيور المحمية  من Liu et al., 2009الفيروس تتأثر بعدة عوامل : العمر والوراثة و/أو الاجياد البيئي )
، IBV  (Cavanagh et al.,,1988) ( مضيفان طبيعيان لمـPhasianus sppوالفيزان  )  Gallus gallusعائمة 

العديد من السلالات في أنواع أخرى من الطيور ومنيا الرومي والبط البري والاوز والحمام  والبط  وأيضا تم تحديد
تمت . Liais et al., 2014 ) ) والببغاء، وكذلك عزلت بعض العزلات في السمن وطيور البطريق و طيور غينيا

 ,Hawn (Schalk and Hawnو             Schalkمن قبل   1931 أول مرة عام  IBوجود مرض إلى الاشارة 
يؤثر في صناعة الدواجن بشكل فعمي في جميع أنحاء العالم ويسبب خسائر   IBوبعد ىذا التاريخ أصبح الـ، (1931

مداد البروتين في العالم  ,.Liu et al., 2008; Chen et al) كبيرة ليذه الصناعة وييدد الإنتاج المستديم لمدواجن وا 
 اء المموث، أو الزرقالفيروس بعدة أشكال، فعادة يكون الانتقال إما أفقيا بواسطة العمف أو الم ينتقل ،(2013

 (Abro, 2013)  اليواء عن طريق الغبار الجوي حيث ينتقل بسيولة بين الطيور المتواجدة ضمن  بواسطةيكون أو
م، وتساىم الرياح السائدة في مناطق تربية الدجاج في نشر العدوى بين المزارع المنفصمة لمسافات قد تصل  1.5مسافة 

 .(Abro, 2013كم )  1.2لــ 
يعد النقل الميكانيكي لمفيروس عن طريق الأفراد والمواد والمعدات من أىم الأسباب الرئيسية لمنقل غير المباشر 
لمفيروس إلى المناطق الأخرى، حيث أن الطيور المصابة بالفيروس تموث باستمرار البيئة المحيطة من خلال حركتيا 

 Ignjatović and)اب يعد أحد أىم أشكال نقل العدوى بين القطعان أو ضمن المزارع، كما أن نقل البيض المص
Sapats, 2000)  ، فيروس يتميزIBV  عادة التركيب الفيروسي وضغط اختيار ب معدل عال من الطفرات وا 

أىم طرق السيطرة عمى المرض، وتستخدم ليذا الغرض المقاحات الحية في معظم الاحيان المضيف، ويعتبر التحصين 
تساىم ، و اعادة التركيب بين المقاحات والفيروسات الحقميةبالرغم من بعض القيود المتعمقة بضعف الثباتية الحرارية، و 
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 يود المبذولة لمسيطرة عمى المرضالمتغايرة وراثيا والتي تقوض الج IBVىذه العوامل في زيادة ظيور ذراري الـ
 ( Lee et al., 2010; McKinley, 2009; Tarpey et al., 2006)  . 
ارتباطاً وثيقاً بذراري المقاح، وبعضيا الآخر بتغيرات فردية ينتج  IBVترتبط بعض الأنماط الوراثية والأنماط المصمية لمـ 

رابة الوراثية ) التجانس المستضدي( في الأبحاث الأخيرة محددة. حددت الق ةعنيا ذراري جديدة في مناطق جغرافي
مميزة، والعديد من  Strainذرية  32أنماط وراثية مختمفة لمفيروس ،  6 ة، ست  IBVلمـ S1اعتماداً عمى المورثة 

 de Wit)  من موقع جغرافي لآخر  IBVالتراكيب غير محددة بين وداخل الاصل. ويختمف التنوع الوراثي وانتشار الـ
et al., 2011; Bande et al., 2016) .   من أنماطIBV  منياالمصمية  المنتشرة عالميا Mass  ،like-

4/91(793B CR88 )  ،D274-like (D207,D212,D1466,D3896)  وD3128  ،QX-like     و
Italy02 Bande et al.,  2017) .)  تستخدم اختبارات عديدة لمراقبة وجود الأنماط المصمية المخمفة لمـIBV   في

 linked immunosorbent assay  -Enzyme بالإنزيمالمناطق الجغرافية، منيا طريقة المقايسة المناعية المرتبطة 
 (ELISA)   في قطعان الفروجة وعدوى الفيروس الحالة المناعيلمراقبة كلًا من  اً مناسب اً التي تعد اختبار    (Zhang 

et al., 2005).  حساسة وسريعةبالمقارنة مع طرق الكشف التقميدية، فإن تقنيات البيولوجية الجزيئية لكن (Wit, 
2000; Handberg et al., 1999; Zwaagstra et al., 1992) تقنية الـ، وPCR  ـلمنسخ العكسي لم RNA  

Reverse transcription polymerase chain reaction (RT-PCR  ) الـتقنية فعالة لكشف فيروسIBV  ،
  IBVمفيدة  لمتشخيص السريع وتحديد الأنماط المصمية لمـ  S1وتحديد التسمسل النكميوتيدي لجزء المورثة  

 (Haqshenas et al., 2005; Saif et al., 2008 .) 
( ىو S)  Spikeويشفر أربعة بروتينات بنيوية رئيسية، والبروتين السكري kp   27.6حوالي   IBVيبمغ طول مجين  

                                                                                                                                                                 . IBV  (Xu et al., 2007)البروتين الرئيسي لـ 
من أكثر الأمراض التنفسية الفيروسية الخطرة التي تصيب قطاع  ىو في سورية IBالتياب القصبات المعدي  نظراً لأنّ 
ضداد ، فإنّ الحماية الكافية الإصابة بالمرض غير متوفرة ولا تؤمن توفير الأاستخدام المقاحاتمن رغم وبالالدواجن. 

نتاج الدواجن.  IBV. لذلك تتكرر مشاكل فيروس اللازمة لحماية الطيور في الدجاج المحصن وتؤثر سمباً عمى صحة وا 
لذلك يعد التحديد الدقيق يعزى سبب ذلك للاختلافات المستضدية بين الذراري المنتشرة حقميا والمقاحات المستخدمة. و 

ري الحقمية المنتشرة لمحصول عمى لمنمط المصمي عنصرا أساسيا من أجل اختيار المقاحات المتجانسة مع الذرا
 الاستجابة المناعية الفعالة ضد المرض.

 
  :وأىدافو البحث أىمية

في قطعان  IBV  بسبب عدم توفر الحماية المطموبة التي يؤمنيا وجود الأضداد الناتجة من عمميات التحصين ضد
مشكمة حقيقية تفرض نفسيا في واقع خطر التعرض للإصابة بأشكال مختمفة من المرض ، أصبح الدواجن في سورية

حُدد  ومن ىنا للإصابة. تستوجب إيجاد الحمول المناسبة المتعمقة بعترات الفيروس المسببة و  صناعة الدواجن في سورية
المتواجدة حقمياً في مزارع تربية دجاج  IBكشف الأنماط المستضدية لفيروس التياب القصبات المعدي  لبحث:ىدف ا

 المحم في المناطق المختمفة من سورية ، وتحديد الاختلاف المستضدي فيما بينيا.  
 



 عبدالعزيز، سميب،العمر،الجلاد  تحديد بعض الأنماط الوراثية لفيروس التياب القصبات المعدي المنتشرة في مزارع دجاج المحم في سورية 

 

journal.tishreen.edu.sy                                                 Print ISSN: 2079-3065  , Online ISSN:2663-4260  

55 

 : طرائق البحث ومواده
 في قطعان IBVالمتابعة الحقمية لمحالات التنفسية المشتبو بيا كالإصابة بمرض  تمت: جمع ومعاممة العينات

، وبالاعتماد  2018 -2017دجاج المحم التجارية المختمفة المنتشرة في اللاذقية وطرطوس خلال الفترة الواقعة بين 
الآفات المرضية لأعضاء الطيور  عينة من 50جمعت عمى الأعراض السريرية والآفات التشريحية المميزة لممرض. 
 H120من مزارع دجاج المحم المحصنة بمقاح الذرية  المريضة أو النافقة /القصبات، الشعب اليوائية والكمى /

-أيام.، ووضعت في كيس معقم وحافظة مبردة لحين الوصول إلى المخبر، ثم حفظت في الثلاجة عند الحرارة7بعمر
 .(Bourogaa et al., 2012)  حتى وقت الاستخدام في العمميات اللاحقة  20

 : Extraction  Viral RNA استخلاص الحمض النووي الفيروسي  
 ممغ من العينة بكيت الاستخلاص   30لاستخلاص الحمض النووي الفيروسي، تمت معاممة  
 (GF-1 Total RNA Extraction Kit ضافة  الايتانول (، ومجانستو بمحمول خاص ثم نقمو لعمود التجانس وا 

 وفقاً لتعميمات الكيت.  RNA%، ليترسب 80
استخدم كيت : PCR-transcription polymerase chain reaction (RT-reverse (النسخ العكسي 
synthesis    cDNA ( التجاري(2-steps  RT-PCR  kit,  RTPL12®,  vivantis,  Malaysia) وتم )

    ......  اتباع تعميمات الشركة المنتجة
 كالتالي: RNA- Primerتحضير المزيج الأولي 

)             -XCE2 والبادئة الراجعة  +XCE2من كل من البادئة الأولية  lµ 1الكمي،  RNA من الـ lµ تم أخذ -
Gene- specific primer و ) lµ  10من مزيج النكميوتيداتmM dNTP ، 65ضن المزيج عمى الدرجة حُ وº م لمدة

 10X Bufferمن  lµ 2من : المكون  cDNAضر مزيج التركيب الثاني دقائق، ثم وضع في الثمج لمدة دقيقتين، حُ  5
M-MulV 0.5، و µl  منM- Mul V Reverse Transcriptase  10كمل الحجم إلى أُ ، و µl ثم  بالماء المقطر

فل لمدة قصيرة ثم زج بمطف و ثُ ، مُ RNA- Primer من ىذا المزيج إلى كل عينة من عينات مزيج  µl 10ف يضأ ُ 
ومن ثم دقائق،  5م  لمدة º 85التفاعل بالتحضين عمى الدرجة  ينيأُ دقيقة،  60م لمدة  42ºضن عمى الدرجة حُ 

. تمت  م.º 20-مباشرةً أو يخزن عمى الدرجة  cDNAستخدم تركيب يلمدة قصيرة،  تالأنابيب في الثمج و ثفم توضع
من كل البادئة  cDNA  ،0.5 μlمن  μl 8يتضمن:    lµ 25. بحجم نيائي  PCRبتفاعل  cDNAتركيب  مكاثرة

XCE2+  و البادئةXCE2-  ،12.5 μl  منmaster mix  أجريت عممية المكاثرة كمل الحجم بالماء المقطر، أُ ، و
Amplification  في جياز الدوران الحراريEppendorf Mastercycler gradient  تم تحميل  محدد. وفقاً لبرنامج

وتم التصوير تحت   bp ladder 100خدم % من الأجاروز، واست 1.5عمى ىلامة ذات التركيز   PCRنواتج الـ
 (1الأشعة فوق البنفسجية ، والحصول عمى الصورة ) 
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 RT- PCRالتسمسل النكميوتيدي لمبادئات المستخدمة في تفاعل يُظير ( 1الجدول  )

  المرجع طول القطعة التسمسل النكميوتيدي لمبرايمر اسم البرايمر
XCE2+ 5'-CACTGGTAATTTTTCAGATGG-3' 466   

Adzhar et al., 1997 
XCE2- 5'-CCTCTATAAACACCCTTGCA-3'، 

:Nested PCR  تفاعل 
، +MCE1تتضمن  Oligonucleotideباستخدام بادئات  nested PCRلتحديد الأنماط المصمية، تم اجراء تفاعل 

DCE1+و ،BCE1+  عمى الترتيب وىي نوعية من أجل منطقةhypervariable  في جزء المورثةS1   للأنماط
شائعة من أجل الثلاثة أنماط المصمية المستخدمة  -XCE3، و البادئة  4/91و  Massachusetts ،D274الوراثية 
 (. Nouri et al., 2003; Roussan et al., 2008حسب )

 ظروف التفاعل: 
 مكروليتر، احتوى عمى: 25في حجم نيائي قدره   nested PCRأجري تفاعل 

البادئة  من ميكرولتر XCE3 ، 0.5البادئة  من ميكرولتر PCR -RT،0.5التفاعل الايجابي لمنتج ميكروليتر من  1
DCE1+ ،0.5 البادئة من ميكرولتر BCE1+ ،0.5 البادئة من ميكرولتر MCE1+،12.5 من ميكرولتر Master 

Mix كمل الحجم بالماء المقطر والمعقم.أُ ، و 
من µl10  تحميل   تم في جياز الدوران الحراري وفقاً لبرنامج محدد، ومن ثم Amplificationأجريت عممية المكاثرة 

، وتم التصوير تحت bp ladder 100% من الأجاروز.  واستخدم  1.5عمى ىلامة ذات التركيز  PCRنواتج الـ
 (. 2) الصورة ق البنفسجيةالأشعة فو 

تم استخدام برايمرات خاصة لتحديد ثلاث ذراري من فيروس  :Nested RT-PCRالبرايمرات المستخدمة في اختبار 
في حال إيجابية المرحمة الأولى من الاختبار كما ىو موضح  Nested PCRالتياب القصبات المعدي باختبار 

 (:    2بالجدول )
 RT- PCRالتسمسل النكميوتيدي لمبادئات المستخدمة في تفاعل يظير ( 2الجدول رقم  )

 المرجع العترة طول القطعة التسمسل النكميوتيدي اسم البرايمر

DCE1+ 5'-TTCCAATTATATCAAACCAGC-3' 217bp D274 (Adzhar et al., 1997) 

MCE1+ 5'- AATACTACTTTTACGTTACAC-3' 295bp MASS Adzhar et al., 1997) 
BCE1+ 5'-AGTAGTTTTGTGTATAAACCA-3' 154bp 4/91 Adzhar et al., 1997) 
XCE3- 5'-CAGATTGCTTACAACCACC-3'    
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 :النتائج والمناقشة
 DNAعينات البحث المشتبو بإصابتيا بالتياب القصبات المعدي، عند مكاثرة قطعة الـ أظيرت نتيجة تحميل    

تم تنفيذه بشكل    RT-PCRالايجابي والعينات النسيجية الايجابية أنّ تفاعل الـ( لكل من الشاىد bp 466المتوقعة ) 
 (.1صحيح، كما توضح الصورة )

. وتبيّن في RT-PCRبتفاعل   IBV%( من العينات كانت إيجابية لمـ80)   50من   40وأشارت النتائج أن    
تشوسيتس ىو النمط الشائع في االمصمي ماس ، أن النمط RT-PCRلمعينات الايجابية في الـ  nested pcrتفاعل 

(، التي كشفت 2كما توضح الصورة )% ، 67.5أي ما  نسبتو   40عينة من   27سورية، حيث كانت الإيجابية  
% من العينات 5%، و27.5، تراوحت نسبتيا  D274، والنمط المصمي  4/91أيضاً وجود قطعان مصابة بالنمط 

 من نمط . لوحظ أنّ بعض العينات احتوت عمى أكثر كما  .عمى الترتيب

 
 في عينات نسيجية من الفروج  RT_PCRباستخدام  IBV( كشف فيروس 1الصورة رقم )

 kbp DNA ladder marker –M = 100 bp  Marker 1.5 :الاختصارات
 NC: negative control.، الشاىد السمبي PC: Positive control الشاىد الايجابي
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 nested PCRباستخدام  IBVلفيروس ىو النمط الشائع، وجود عينات تحتوي أكثر من نمط  Massالنمط  (2الصورة رقم )

 
 المناقشة: 

لمرض التياب القصبات المعدي تأثير اقتصادي كبير عمى صناعة الدواجن حيث يتسبب بخسارة كبيرة في أنحاء   
يستند عادةً تشخيص التياب القصبات اليوائية المعدي عمى عزل الفيروس في أجنة (، (Mckinely, 2009 العالم 

يوم تحضين، ويتبع ذلك تحديد مناعي لمعزلات، ىذا الإجراء يستغرق وقتًا طويلًا، وقد  11-9الدجاج النامية بعمر 
بينما يمكن استخلاص  وىذا ما يعيق تفسير نتائج التنميط المصمي. IBVتضم بعض العزلات أكثر من نمط لفيروس 

 -RTالحمض النووي الريبي من السائل السقائي، ومن أنسجة القصبات والكمى، ومن ثم استخدام تقنية النسخ العكسي 
PCR  لمكشف عنIBV أظيرت  حيث .والتنميط التشخيصفي  فعالية ىامة، حيث ليذه التقنية ولمتعرف عمى أنماطو

عادة التركيب الفيروسيأنّو ونتيجة ل  IBVالدراسات الجزيئية لمـ   جديدة يمكن أن تظير ذراري معدل الطفرات المرتفع وا 
يبقى دون  IBV، بينما غالبية جينوم  S1التبدلات في التسمسل النكميوتيدي لممورثة  يرافقيا تغيرات مستضدية بسبب 

يمثل التباين الوراثي في تحت و  ،(Jia et al., 1995; Lim et al., 2011; Jackwood et al., 2012) تغيير.
لمبروتين السكري ارتفاع في آلية تكيف الفيروس مع الضغوط الانتخابية المناعية المرتبطة بالتحصين المكثف  S1وحدة 

وممارسات الادارة الأخرى ونتيجة لذلك، تم التعرف عمى العديد من الأنماط المصمية لمفيروس التي تستمر فييا  IBVلمـ
بعد أن تم وصف ، فلجينية التي تؤدي لنشوء وتطور ذراري جديدة تسبب نشوبات وبائية جديدة من المرضالأخطاء ا

في عدة بمدان ، وأصبح واحداً  4/91المرض لممرة الأولى في الولايات المتحدة الامريكية ، تم تحديد النمط المصمي 
عمى الرغم من  ، و(Cavanagh, et al., 205; Bochkov, et al., 2007من أكثر الأنماط المصمية انتشاراً )

، إلا أن الدراسات الحديثة تشير إلى أن الفيروسات التي تنتمي إلى B/793توفر لقاح مضعف ضد  النمط المصمي 
لا تزال تنتشر في القطعان الأوروبية وتعد مصدر قمق لصناعة الدواجن في البمدان  B/793مجموعة النمط المصمي 

في كل من المممكة العربية  B/793أشير إلى وجود النمط المصمي  وأيضاً  (،Armesto, et al., 2011المختمفة ) 
 يعتبر Massنمط إلا أنّ   ،(Nouri, et al., 2003السعودية، اليابان، الدانمارك، بولندا، فرنسا، إيطاليا ، الارجنتين )

 ,Benyedaالنمط المصمي الأساسي المنتشر في جميع أنحاء العالم، لذلك يتم تضمينو في معظم القاحات التجارية) 
et al., 2010)، ر  إلى إمكانية   التحصين بالنمط ماساتشوستس في اليوم الأول من العمر بعد الفقس ، ويمكن يأش
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             ، بنسبة مرتفعة في الأسبوع الأول من العمر RT_PCRتقنية أن تكتشف ذرية المقاح في كل قطعان الفروج المختبرة ب
(Cavanagh et al. 1999)..  

، التي تعود إلى H120بالذرية  IBيشكل تحصين قطعان الفروج بشكل دوري بالمقاح الحي المضعف ضد المرض 
 النمط المصمي ماساتشوستس، مشكمة إضافية لمتمييز بين الذراري الحقمية الضارية  من ىذا النمط باستخدام  تقنية 

.RT _ PCR ( لذلك، من الميم جدا معرفة العلاقة بين العزلات الحقمية و عترة المقاحBochkov, et al., 2007.) 
وأظيرت أيضاً ، RT-PCRبتقنية  IBVعينة إيجابية لمـ  50% (من أصل  80)40أظيرت نتائج ىذه الدراسة أن 

%عمى الترتيب، لكن من 5%، 27.5%، 67.5بنسبة انتشار  Mass  ،4/91  ،D274توزع الأنماط المصمية 
تستطيع  ياة في ىذه الدراسة، حيث أنالمحتمل وجود أنواع أخرى ، لكنو لم يكن بالإمكان كشفيا  بالمرئسات المستخدم

ر المعروفة يجب تحديد التسمسل النكميوتيدي ليا يالإيجابية غ IBV.لذلك فإنّ عترات الـ  IBVأنماط لمـ 3الكشف عن 
وجود ( RT-PCRحيث برىن باستخدام تقنية )  (Seger, et al., 2016)  وىذا يتوافق مع ليتم تمييزىا.

عمى الرغم من ، )لقاح أو سلالة حقمية( في قطعان الدجاج التجارية في جنوب العراق Mass IBVو  B/763تراكيب
 .في العراق 4/91و  H120استخدام لقاحات 

لتياب القصبات المعدي في الدجاج المحصن. في ىذه الدراسة، لم يتم تحديد التسمسل امن الشائع العثور عمى مرض 
أصل ىذه الأنواع غير واضح في الوقت الحاضر.  لكن يجب أن يشمل ، وبالتالي، فإن PCRالنكميوتيدي لمنتجات 

من أجل تحديد نوع السلالات غير المعروفة واختيار برنامج  الدراسة في منطقة IBVالعمل في المستقبل تسمسل عترات 
 المناسب. التحصين

 
 nested PCRباستخدام  IBV( كشف نمطين وراثيين لفيروس 3الصورة رقم )
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 :والتوصيات الاستنتاجات
 . RT_PCRبتفاعل  IBVفيروس  وجودأثبتت الدراسة الحالية   -1
لمعينات  Nested PCRتفاعل ماساتشوسيتس ىي الشائعة في مناطق الدراسة من خلال تبيّن أن عترة    -2

 الإيجابية.
لفيروس التياب القصبات المعدي  الدراسة الأولى التي تظير وجود النمط المصمي ماساتشوسيتس تعتبر ىذه -3

 في المنطقة الساحمية. 
توفير الحماية ضد المرض،  فيفي قطعان دجاج المحم في سورية    IBVلمـ H120ساىم استخدام لقاح الذرية     

  :في بعض المناطق الجغرافية. لذلك IBغير أن ظيور الذراري الجديدة أدى إلى فشل برنامج التحصين ضد المرض 
المنتشرة في المنطقة المحددة لاختيار ذرية المقاح المناسبة   IBVترح المراقبة المستمرة  وكشف ذراري فيروس الـيق -1

 لعمميات التحصين اللازمة . 
في كل منطقة لتحديد الأنماط الوراثية والذراري المتوطنة. لتحسين فعالية  IBVيجب وصف  التنوع الوراثي لمـ -2

دائماً عمى تحديد الأنماط المنتشرة وتطوير أو إنتاج لقاحات جديدة متجانسة معيا مصمياً  يجب العملو  ،المقاحات
 لتسيم بذلك في عممية التحكم والسيطرة عمى المرض.
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